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Métaprogramme DIGIT-BIO  
Biologie numérique pour explorer et prédire le vivant 

• 

• 

DIGIT-BIO en chiffres 
(2024) 

• 

• 

• 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/


 

 

Le métaprogramme est structuré autour de 4 axes de recherche 

Axe 1 : Comprendre Axe 2 : Prédire 

Axe 3 : Transférer Axe 4 : Vers le jumeau numérique ? 



 

 

Axe 1 
Décryptage multi-échelles des 

fonctions du vivant : régulations et 
intégration 
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Analyser les réseaux biologiques de données de 
type mixte grâce aux modèles à copules 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www.bioecoagro.eu/umrt-bioecoagro_fre/
https://moulon.inra.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/breed/
https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/nutrineuro
https://www.aueb.gr/en
https://www.aueb.gr/en


 

 

Objectifs  

• 

• 

• 

Partenaires 

 

Référence 
• ⟨ ⟩

 

 
  

https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www.bioecoagro.eu/umrt-bioecoagro_fre/
https://moulon.inra.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/breed/
https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/nutrineuro
https://www.aueb.gr/en
https://www.aueb.gr/en
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Visualiser les ovocytes des poissons grâce à l’IA 
et à l’imagerie 3D 

Contexte et enjeux  

• 

• 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://biosit.univ-rennes.fr/laboratoire-de-physiologie-et-genomique-des-poissons-lpgp
https://www6.val-de-loire.inrae.fr/physiologie_reproduction_comportements
https://physiologie-reproduction-comportements.val-de-loire.hub.inrae.fr/equipes-de-recherche/biologie-des-systemes-de-signalisation-rcpg/equipe-projet-musca


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 

 

 
  

https://biosit.univ-rennes.fr/laboratoire-de-physiologie-et-genomique-des-poissons-lpgp
https://www6.val-de-loire.inrae.fr/physiologie_reproduction_comportements
https://physiologie-reproduction-comportements.val-de-loire.hub.inrae.fr/equipes-de-recherche/biologie-des-systemes-de-signalisation-rcpg/equipe-projet-musca
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Un nouvel outil pour l’exploration du réseau 
multi-régulateurs et multi-échelles contrôlant 
l’architecture de la plante 

Contexte et enjeux  

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/irhs
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.ens-lyon.fr/recherche/structures-de-recherche/laboratoires-et-structures-internes/laboratoire-reproduction-et
https://www.lirmm.fr/


 

 

Objectifs  

 

 

 

Partenaires 

 

 

 
  

https://www6.angers-nantes.inrae.fr/irhs
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.ens-lyon.fr/recherche/structures-de-recherche/laboratoires-et-structures-internes/laboratoire-reproduction-et
https://www.lirmm.fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Maladies à prions : modéliser le processus de 
dissémination et de la neuro-invasion 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/vim
https://envt.fr/unite_recherche/test-5/
https://team.inria.fr/dracula/fr/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 

 

 
  

https://www.inrae.fr/departements/sa
https://www6.jouy.inrae.fr/vim
https://envt.fr/unite_recherche/test-5/
https://team.inria.fr/dracula/fr/
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CONSORTIUM 

2021-2022 

Construire une nouvelle approche pour intégrer 
le fonctionnement des méristèmes apicaux 
dans la modélisation dynamique de 
l’architecture aérienne de la plante 

Contexte et enjeux  

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.nouvelle-aquitaine-poitiers.inrae.fr/urp3f/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/irhs
https://www6.montpellier.inrae.fr/lepse
https://www6.clermont.inrae.fr/piaf
https://ijpb.versailles.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://team.inria.fr/mosaic/fr/welcome/


 

 

Objectifs  

• 

• 

• 

Partenaires 

 

 

Références 
• 

• 

• 

• 

• 
 

  

https://www6.nouvelle-aquitaine-poitiers.inrae.fr/urp3f/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/irhs
https://www6.montpellier.inrae.fr/lepse
https://www6.clermont.inrae.fr/piaf
https://ijpb.versailles.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://team.inria.fr/mosaic/fr/welcome/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2022-2024 

Explorer le fonctionnement des voies de 
signalisation des récepteurs hormonaux chez 
les mammifères 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.val-de-loire.inrae.fr/physiologie_reproduction_comportements
https://maiage.inrae.fr/


 

 

Objectifs  

 

 

Partenaires 

 
 

  

https://www6.val-de-loire.inrae.fr/physiologie_reproduction_comportements
https://maiage.inrae.fr/
https://team.inria.fr/serpico/
https://team.inria.fr/musca/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2022-2024 

Nouvelles approches de modélisation pour 
anticiper la transmission de maladies 
vectorielles 

Contexte et enjeux  

 

 

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/bioepar
https://www6.lyon-grenoble.inrae.fr/ivpc/Equipes-de-recherche/BUNYA
https://maiage.inrae.fr/
https://team.inria.fr/rapsodi/fr/


 

 

Objectifs  

 

 

 

 

Partenaires 

 
  

https://www6.angers-nantes.inrae.fr/bioepar
https://www6.lyon-grenoble.inrae.fr/ivpc/Equipes-de-recherche/BUNYA
https://maiage.inrae.fr/
https://team.inria.fr/rapsodi/fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2022-2024 

Simuler les interactions plantes-pathogènes 
pour mieux comprendre la réponse immunitaire 
des plantes 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://www.lipme.fr/
https://www1.montpellier.inra.fr/wp-inra/bpmp/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 
  

https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://www.lipme.fr/
https://www1.montpellier.inra.fr/wp-inra/bpmp/
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CONSORTIUM 

 2022-2023 
Regards Méthodologiques Croisés pour 
l’Intégration de données Multi-sources 

Contexte et enjeux  

• 

• 

• 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www.oniris-nantes.fr/la-recherche/statsc-usc/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/bia/
https://www6.clermont.inrae.fr/quapa
https://www6.montpellier.inrae.fr/spo/
https://www6.montpellier.inrae.fr/narbonne
https://www6.montpellier.inrae.fr/itap/
https://maiage.inrae.fr/
https://www2.dijon.inrae.fr/csga/
https://www6.clermont.inrae.fr/unh/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/phan
https://www.laberca.org/accueil-laberca/
https://www.micalis.fr/Institut-Micalis
https://www6.jouy.inrae.fr/prose/
https://www6.val-de-loire.inrae.fr/biofora
https://www.univ-orleans.fr/fr/p2e
https://umr-agap.cirad.fr/
https://umr-selmet.cirad.fr/
https://centreborelli.ens-paris-saclay.fr/fr
https://www.loria.fr/fr/
https://www.unige.ch/
https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/
https://www.anses.fr/fr/content/laboratoire-de-ploufragan-plouzane-niort
https://larentreeducnamparis.fr/fr/stand/visiting_mobile/55
https://l2s.centralesupelec.fr/poles/signaux-et-statistiques/
https://imag.umontpellier.fr/
https://www.adlin-science.com/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

https://www.vignevin.com/
https://www.vignevin.com/
https://www.oniris-nantes.fr/la-recherche/statsc-usc/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/bia/
https://www6.clermont.inrae.fr/quapa
https://www6.montpellier.inrae.fr/spo/
https://www6.montpellier.inrae.fr/narbonne
https://www6.montpellier.inrae.fr/itap/
https://maiage.inrae.fr/
https://www2.dijon.inrae.fr/csga/
https://www6.clermont.inrae.fr/unh/
https://www6.angers-nantes.inrae.fr/phan
https://www.laberca.org/accueil-laberca/
https://www.micalis.fr/Institut-Micalis
https://www6.jouy.inrae.fr/prose/
https://www6.val-de-loire.inrae.fr/biofora
https://www.univ-orleans.fr/fr/p2e
https://umr-agap.cirad.fr/
https://umr-selmet.cirad.fr/
https://centreborelli.ens-paris-saclay.fr/fr
https://www.loria.fr/fr/


 

 

 

Références 
• 

• 

• 

• 

• 

 

https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/
https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/
https://www.anses.fr/fr/content/laboratoire-de-ploufragan-plouzane-niort
https://www.anses.fr/fr/content/laboratoire-de-ploufragan-plouzane-niort
https://larentreeducnamparis.fr/fr/stand/visiting_mobile/55
https://larentreeducnamparis.fr/fr/stand/visiting_mobile/55
https://l2s.centralesupelec.fr/poles/signaux-et-statistiques/
https://imag.umontpellier.fr/
https://imag.umontpellier.fr/
https://www.adlin-science.com/
https://www.vignevin.com/
https://doi.org/10.1186/s12859-015-0857-9
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CONSORTIUM 

2023-2025 
Un réseau interdisciplinaire pour la génomique 
3D 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://get.genotoul.fr/la-plateforme/get-plage/
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
http://www.irsd.fr/
https://www.crg.eu/marc_marti_renom


 

 

Objectifs  

• 

• 

• 

Partenaires 

 

https://genphyse.toulouse.inra.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://get.genotoul.fr/la-plateforme/get-plage/
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/
https://cbi-toulouse.fr/fr/
http://www.irsd.fr/
https://www.crg.eu/marc_marti_renom


 

 

  

Axe 2 
Prédiction des phénotypes et 

réponses aux changements de 
champs de contraintes 
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Modéliser les algorithmes de décision du 
développement racinaire en milieu hétérogène 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www1.montpellier.inra.fr/wp-inra/bpmp/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/


 

 

Objectifs  

 

 

 

 

Partenaires 

 

Référence 
• 

 
  

https://www1.montpellier.inra.fr/wp-inra/bpmp/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.cshl.edu/research/quantitative-biology/
https://www.turing.ac.uk/
https://www.turing.ac.uk/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Application du machine learning et deep 
learning pour perfectionner la sélection 
génomique animale 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://www.ibisc.univ-evry.fr/


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 
 

 
  

https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://www.ibisc.univ-evry.fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Prédire la réponse des plantes soumises à des 
stress thermiques répétés 

Contexte et enjeux  

 

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.rennes.inrae.fr/umreva/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/ispa
https://www.loria.fr/fr/


 

 

Objectifs  

 

 

 

• 

• 

Partenaires 

 

 
  

https://www6.rennes.inrae.fr/umreva/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/ispa
https://www.loria.fr/fr/
https://www.loria.fr/fr/
https://www.loria.fr/fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Prédire la réponse des plantes soumises à des 
stress thermiques combinés 
(CO2 et Chaleur) 

Contexte et enjeux  

 

Objectifs  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/


 

 

• 

• 

• 

Partenaires 

 

 
  

https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://www.math.univ-toulouse.fr/fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2021-2023 

Prédire les phénotypes végétaux sous stress 
combinés 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://ijpb.versailles.inrae.fr/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 

 
  

https://maiage.inrae.fr/
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CONSORTIUM 

2021-2022 
Catégoriser précocement un embryon bovin 
pour augmenter le succès de la FIV 

Contexte et enjeux  

Objectifs  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://www6.jouy.inrae.fr/breed/


 

 

Partenaires 

 

 
  

https://maiage.inrae.fr/
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://www6.jouy.inrae.fr/breed/
https://team.inria.fr/serpico/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

CONSORTIUM 

2021-2022 
Rassembler les compétences INRAE pour la 
prédiction de phénotypes dynamiques 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.montpellier.inrae.fr/mistea
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://maiage.inrae.fr/
https://moulon.inra.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 

 

 
  

https://www6.montpellier.inrae.fr/mistea
https://miat.inrae.fr/site/Accueil
https://maiage.inrae.fr/
https://moulon.inra.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2022-2024 

Améliorer les performances de sélection chez 
les bovins laitiers grâce à la sélection 
phénomique 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://moulon.inra.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.eliance.fr/


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 

Référence 
• 

 
  

https://www6.jouy.inrae.fr/gabi
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://moulon.inra.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.eliance.fr/
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PROJET 
EXPLORATOIRE  

2022-2024 

De l’Epigénétique intégrative pour prédire les 
capacités adaptatives des bioagresseurs 

Contexte et enjeux  

• 

• 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/mycsa/
https://www6.rennes.inrae.fr/igepp
https://irmar.univ-rennes1.fr/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 
  

https://www6.bordeaux-aquitaine.inrae.fr/mycsa/
https://www6.rennes.inrae.fr/igepp
https://irmar.univ-rennes1.fr/
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CONSORTIUM 

2022-2023 
Modéliser l’héritabilité des caractères à partir 
de données de comptage 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://maiage.inrae.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/
https://www.lpsm.paris/


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 

Références 
• 

• 

• 

 
  

https://www6.inrae.fr/mia-paris
https://maiage.inrae.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/
https://www.lpsm.paris/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

PROJET 
EXPLORATOIRE  

2024-2025 

L’intelligence artificielle au service de la 
sélection génétique des animaux d’élevage 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://miat.inrae.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 
  

https://miat.inrae.fr/
https://genphyse.toulouse.inra.fr/
https://www.lisn.upsaclay.fr/
http://www.lcqb.upmc.fr/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

PROJET 
EXPLORATOIRE  

2024-2025 

Vers le développement de jumeaux 
numériques d’arbres fruitiers 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://gafl.paca.hub.inrae.fr/
https://diascope.montpellier.hub.inrae.fr/
https://a2m.paca.hub.inrae.fr/
https://uea.bordeaux-aquitaine.hub.inrae.fr/
https://horti.angers-nantes.hub.inrae.fr/presentation
https://umt-capte.fr/
https://psh.paca.hub.inrae.fr/
https://irhs.angers-nantes.hub.inrae.fr/
https://irhs.angers-nantes.hub.inrae.fr/


 

 

Objectifs  

 

 

 

 

Partenaires 

 
  

https://umr-agap.cirad.fr/
https://gafl.paca.hub.inrae.fr/
https://diascope.montpellier.hub.inrae.fr/
https://a2m.paca.hub.inrae.fr/
https://uea.bordeaux-aquitaine.hub.inrae.fr/
https://horti.angers-nantes.hub.inrae.fr/presentation
https://umt-capte.fr/
https://psh.paca.hub.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://amap.cirad.fr/fr/index.php
https://ur-hortsys.cirad.fr/
https://irhs.angers-nantes.hub.inrae.fr/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

CONSORTIUM 

2024-2026 
Mieux comprendre les régions proximales des 
gènes pour améliorer les modèles de sélection 

Contexte et enjeux  

Modifier l’expression de gènes au travers de leurs régulateurs 

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://ijpb.versailles.inrae.fr/
https://urgi.versailles.inra.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.ird.fr/umr/diade
https://umr1095.clermont.hub.inrae.fr/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 
  

https://ips2.u-psud.fr/fr/index.html
https://ijpb.versailles.inrae.fr/
https://urgi.versailles.inra.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/
https://umr-agap.cirad.fr/
https://www.ird.fr/umr/diade
https://umr1095.clermont.hub.inrae.fr/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

CONSORTIUM 

2024-2026 

Apprentissage automatique et épigénotypage 
haut-débit : un nouveau levier pour améliorer la 
prédiction des phénotypes chez le bovin ? 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://breed.jouy.hub.inrae.fr/
https://gabi.jouy.hub.inrae.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/
https://www.eliance.fr/


 

 

Objectifs  

• 

• 

• 

Partenaires 

 

https://rumigen.eu/
https://breed.jouy.hub.inrae.fr/
https://gabi.jouy.hub.inrae.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/
https://www.eliance.fr/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

CONSORTIUM 

2024-2026 

Modéliser les mécanismes neuronaux de la 
perception de la gravité chez la chenille de la 
pyrale du maïs 

Contexte et enjeux  

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://institut-sophia-agrobiotech.paca.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://www.bsms.ac.uk/index.aspx
https://www.bsms.ac.uk/index.aspx
https://www.bsms.ac.uk/index.aspx
https://www.pasteur.fr/fr


 

 

Objectifs  

• 

• 

Partenaires 

 

  

https://institut-sophia-agrobiotech.paca.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://www.bsms.ac.uk/index.aspx
https://www.bsms.ac.uk/index.aspx
https://www.pasteur.fr/fr


 

 

  

Axe 4 
Représenter in silico les systèmes 

biologiques 



 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

PROJET PHARE  

2024-2028 

Un jumeau numérique pour explorer les effets 
des contaminants alimentaires sur le 
métabolisme hépatique 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://toxalim.toulouse.hub.inrae.fr/
https://numecan.fr/
https://unh.clermont.hub.inrae.fr/
https://www.toulouse-biotechnology-institute.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/
https://burgess.bio.ed.ac.uk/people


 

 

Objectifs  

Partenaires 

  

https://toxalim.toulouse.hub.inrae.fr/
https://numecan.fr/
https://unh.clermont.hub.inrae.fr/
https://www.toulouse-biotechnology-institute.fr/
https://mia-ps.inrae.fr/


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

PROJET PHARE  

2024-2028 
Le simulateur inSilicow : un atelier laitier virtuel 
pour piloter un élevage réel 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://mosar.versailles-saclay.hub.inrae.fr/
https://pegase.rennes.hub.inrae.fr/
https://boa.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://herbipole.clermont.hub.inrae.fr/
https://uepao.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://www.umrh.inrae.fr/internet/public/
https://physiologie-reproduction-comportements.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://miat.inrae.fr/
https://mistea.montpellier.hub.inrae.fr/
https://uep.isc.inrae.fr/
https://gabi.jouy.hub.inrae.fr/
https://psae.versailles-saclay.hub.inrae.fr/
https://www.agroparistech.fr/
https://www.vetagro-sup.fr/
https://idele.fr/
https://iiw.kuleuven.be/onderzoek/livestocktechnology
https://www.luke.fi/en
https://international.au.dk/


 

 

Objectifs  

 

 

 

 

 

 



 

 

Partenaires 

Références 
• 

• 

• 

• 

• 

• 
 

https://mosar.versailles-saclay.hub.inrae.fr/
https://pegase.rennes.hub.inrae.fr/
https://boa.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://herbipole.clermont.hub.inrae.fr/
https://uepao.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://www.umrh.inrae.fr/internet/public/
https://physiologie-reproduction-comportements.val-de-loire.hub.inrae.fr/
https://miat.inrae.fr/
https://mistea.montpellier.hub.inrae.fr/
https://uep.isc.inrae.fr/
https://gabi.jouy.hub.inrae.fr/
https://psae.versailles-saclay.hub.inrae.fr/
https://www.agroparistech.fr/
https://www.vetagro-sup.fr/
https://idele.fr/
https://iiw.kuleuven.be/onderzoek/livestocktechnology
https://www.luke.fi/en
https://international.au.dk/
https://doi.org/10.1017/S1751731110001357
https://doi.org/10.1017/S1751731110001369
https://doi.org/10.3168/jds.2016-11051
https://doi.org/10.1017/S1751731118001830


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

PROJET 
EXPLORATOIRE  

2024-2026 

Jumeaux numériques pour prédire l’évolution 
du microbiote alimentaire lors de la 
fermentation végétale 

Contexte et enjeux  

 

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://maiage.fr/
https://www.micalis.fr/
https://biogeco.hub.inrae.fr/
https://www.inria.fr/fr/pleiade


 

 

Objectifs  

 

 

 

 

Partenaires 

 
  

https://maiage.fr/
https://www.micalis.fr/
https://biogeco.hub.inrae.fr/
https://www.inria.fr/fr/pleiade


 

 

 

Métaprogramme 
DIGIT-BIO 

 
  

 

CONSORTIUM 

2024-2026 Jumeaux numériques de systèmes microbiens 

Contexte et enjeux  

mailto:digitbio@inrae.fr
https://digitbio.hub.inrae.fr/
https://biogeco.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://narbonne.montpellier.hub.inrae.fr/
https://www.micalis.fr/
https://institut-sophia-agrobiotech.paca.hub.inrae.fr/
https://mosar.versailles-grignon.hub.inrae.fr/


 

 

Objectifs  

Partenaires 

 
 

https://biogeco.hub.inrae.fr/
https://maiage.inrae.fr/
https://narbonne.montpellier.hub.inrae.fr/
https://www.micalis.fr/
https://institut-sophia-agrobiotech.paca.hub.inrae.fr/
https://mosar.versailles-grignon.hub.inrae.fr/
https://www.inria.fr/fr/pleiade
https://www.inria.fr/fr/macbes


Métaprogramme DIGIT-BIO
Contact : digitbio@inrae.fr

https://digitbio.hub.inrae.fr

S’abonner aux actualités : 
https://groupes.renater.fr/sympa/info/digitbio
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